
 

 

Le Laboratoire de génomique fonctionnelle et de bio-informatique, Faculté de médecine, Université de 

Montréal, recherche un technicien / assistant de recherche pour participer à des projets de recherche en 

cours. Notre groupe utilise la culture cellulaire 3D in vitro, le séquençage génomique à haut débit et la 

biologie computationnelle pour élucider les mécanismes moléculaires de croissance, d'invasion et de 

résistance aux médicaments dans le cancer du cerveau. Le candidat sélectionné sera à l'aise en anglais 

et en français. Il / elle aidera à gérer le laboratoire et à effectuer des tâches expérimentales, y compris, 

mais sans s'y limiter, la culture cellulaire, l'extraction d'ARN, le clonage moléculaire et l'imagerie par 

immunofluorescence. Expérience de la culture de cellules souches embryonnaires humaines et des 

approches de knockdown / knock-out de gène est considérée comme un atout. Le salaire sera 

proportionnel à l'expérience. Des postes d'étudiants diplômés (MSc ou PhD) sont également disponibles. 

Veuillez faire parvenir votre CV détaillé, tous les relevés de notes universitaires, les noms des références 

et une lettre de motivation par courriel à: Dr Yoshiaki Tanaka, Faculté de médecine, Université de 

Montréal au Centre de recherche de l’Hôpital Maisonneuve-Rosemont (CRHMR) : 

yoshiaki.tanaka@umontreal.ca  

 

Consultez notre site Web pour en savoir plus sur nos projets: 

https://crhmr.ciusss-estmtl.gouv.qc.ca/fr/chercheur/yoshiaki-tanaka  
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